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Filogenetik bağlantıları ortaya koymak için moleküler-genetik analizlerin geçerliliği morfogenetik karakterlerden elde edilen kıyaslamalar ile test edilmiştir. Bu karakterler farklı büyüme safhalarında metric değişmelere uyan matematiksel fonksiyonların sabitleri olarak alınmıştır. Numerik kladistikler, yaşayan güncel foraminiferlerden elde edilen her iki veri tabanı içinde filogramlardan elde edilen bilgi uyumluluğunu görmek için kullanılmıştır.
7 nummulitid cinsi Maria Holzmann (Viyena Üniversitesi) tarafından incelenmiş ve 11 farklı türe ait 14 örneğin RNA gen (SSU rDNA) sistemi ortaya konmuştur. Aynı tür morfogenetik özellikleri kullanılarak morfolojik olarak da çalışılmıştır.
Operculina çok-filitik olup moleküler ve morfogenetik verilerinde desteklediği üzere iki soy altında toplanan 4 ayrı tür ile tanımlanır. Moleküler ve morfogenetik analizler arasında en tutarlı uyumluluk derin-deniz nummulitid’lerinde (Planostegina, Planoperculina) gözlenmiştir. Bu nedenle, her iki yöntemde Nummulitidae’nin paralel ve tekrarlayan evrimini desteklemekte olup ikincil septa’ya sahip türler (Heterostegina depressa, Cycloclypeus carpenteri, Planostegina longisepta, Planostegina operculinoides) monofilitik bir grup oluşturmazlar.
Her iki analiz, moleküler-genetiksel ve morfogenetik olarak Nummulites cinsinden ayırt edilen Operculinella cinsinin geçerliliğini desteklemektedir. Moleküler veriler güncel Nummulites’lerin Neojen’de Operculina-kökenli gruptan türediğine işaret etmektedir ki bu güncel formlar ile Paleojen Nummulites ve Palaeonummulites arasında filojenetik bir bağ olmadığını göstermektedir. Bu morfolojik ve morfogenetik çalışmalar arasındaki tezatlığı göstermektedir.
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The validity of molecular-genetic analyses for enlightening phylogenetic relationships was tested by comparison with relationships inferred from morphogenetic characters. These characters were obtained as constants of mathematical functions fitting metrical variables at different growth stages. Numerical cladistics was used on both data sets obtained from living Nummulitidae (Foraminifera) to compare the information concordance of phylograms. 
Seven nummulitid genera were investigated by Maria Holzmann (University of Vienna) sequencing the complete small subunit ribosomal RNA gene (SSU rDNA) of 14 specimens comprising 11 different species. The same species were morphologically investigated, using morphogenetic characters that allow a rather complete geometrical reconstruction of the test in all growth stages. 

The genus Operculina is polyphyletic, comprising four distinct species that cluster in two different clades, supported by molecular and morphogenetic methods. Strongest conformities between molecular and morphogenetic analyses are represented in the genera of deeper-water nummulitids (Planostegina, Planoperculina) forming a monophyletic clade. Therefore, both methods confirm parallel and repetitive evolution in Nummulitidae, as species characterized by secondary septa (Heterostegina depressa, Cycloclypeus carpenteri, Planostegina longisepta, Planostegina operculinoides) do not build a monophyletic group but branch separately with species lacking secondary septae. 
Both analyses confirm the validity of the genus Operculinella that is molecular-genetically and morphogenetically separated from the genus Nummulites. Molecular data (including the molecular clock) point to a separation of the live Nummulites from an Operculina-stem group in the Neogene thus inducing no phylogenetic connections to the Paleogene Nummulites and Palaeonummulites. This is in extreme contrast to morphological and morphogenetic analyses, where the living species of Nummulites with the genus-diagnostic character ‘trabeculae’ must have direct evolutionary connections to the Paleogene relatives.
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